UPGMA ile Uzaklik Matrisi Uzerinden
Filogenetik Agac Olusturma

UPGMA Yontemi Nedir?

Unweighted Pair Group mean Average

UPGMA yonteminde tahmin edilen mesafeler ile gercek evrimsel mesafeler tam olarak
uyusmamaktadir. Bu da yontemin yeterince basarili olmadigini géstermektedir. AGacin
dallari boyunca degisiklik hizinin sabit oldugunu varsayar

Bu nedenle hesaplamalari yaparken agacin kokini (root - ortak ata)de hesaplar.

Avantajlar:

-indirekt dlcuimlii uzakliklarda kullanilabilir.

- En hizli metotlardandir.

- Bundan dolayi ¢cok genis data setleri cabukca analiz edebilir.
-Bazi oranti analizlerinde kullanilabilirler

Dezavantajlari:

- Benzerlik ve iligkiler ayni karakterde kullanilmaz, benzerlige gore siralama, evrimsel
agacin verilisinde kullanilmaz.

- Karakter analizinde kullanilamazlar.

Cizelge 1: Edit uzakhdi ile olusturulmus uzaklik matrisi

D1 D2 D3 D4 D5
D1 0 5 9 9 8
D2 5 0 10 10 9
D3 0 8 7
D4 0 3
D5 0




D4

D5

D1, D2, D3, D4, D5 arasindaki degerlere bakilinca en kiguk degere sahip olan
gruplar yakin akraba olur. Bu tabloda ise birbirine en yakin 2 grup D4 ve D5 'in
kesistigi deger 3 oldugundan dolayi en yakin akraba olarak kabul edilir.

Cizelge 2:
D1 D2 D3 D4/D5

D1 0 5 9 8,5

D2 0 10 9,5

D3 0 7,5

D4/D5 0
D4 D4
D5 D5
D3
D1 D1
D2 D2




D1’ in D4/D5 e kesisiminin degerini D1’in D4 ve D5 e kesistigi degerlerin toplaminin yarisini
aliyoruz. Bu bize D4 ve D5 in D1 e olan uzakligini verir. Ayni islem D2 ve D3’lGin D4/D5 e
olan uzakhgi i¢in de gecerlidir.

Bu tabloda ise birbirine en yakin 2 grup D1 ve D2 'in kesistigi deger 5 oldugundan dolayi en
yakin akraba olarak kabul edilir.

Cizelge 3:
D3 D4/D5 D1/D2
D3 0 7,5 9,5
D4/D5 0 9
D1/D2 0

D4

D5

D3

D1

D2

D3’ (in D1/D2 ye olan uzakligini D3’'Gn D1 e olan uzakhigini, D3’Gn D2 ye olan uzakligini
toplayip ikiye béldigimuizde elde ederiz.

D3’ Gin D1’e olan uzakhgi =9

D3’ un D2’ ye olan uzakhgi = 10

10+9/2 = 9,5 ( D1/D2 ‘ nin D3 e olan uzakhgr)

Bu islemin aynisini D4/D5 icin de yapiyoruz.



D3’ un D4/D5 e olan uzakligi 7,5, D1/D2 ye olan uzakhdi 9,5. Deger ne kadar kuguk olursa
akrabalik derecesi artar bu ylizden D3, D4/D5’ e daha yakin oldugu igin akrabalik iligkisi
D1/D2 ye gore daha fazladir.

Cizelge 4.
D1/D2 D3/D4/D5
D1/D2 0 9,25
D3/D4/D5 0

D1/D2’nin D3’ e olan uzakhgi = 9.5
D4/D5 in D1/D2 ye olan uzakligi = 9
9.5+9/2=9.25

D4

D5

D3

D1

D2

Elde ettigimiz sayisal verilerden yola ¢ikarak en son asamada bu Filogenetik Agaci elde
ederiz.
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