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Обзор протеома бактерии Helicobacter bizzozeronii CIII-1 

Босов Дмитрий Валерьевич  

 

ДОРОГОЙ ПЕРВОКУРСНИК, ЕСЛИ ТЫ ЗАШЕЛ ПОСМОТРЕТЬ НА МОЙ ОБЗОР, 

ТО ЗНАЙ, ЧТО СКАТАТЬ НЕ ПОЛУЧИТСЯ, ОБЗОР Я ПИСАЛ НА ПОХРЕН И 

ОН ПЛОХОЙ, ПОЭТОМУ ПОЙДИ И СДЕЛАЙ САМ, НЕ ПОЗОРЬСЯ КАК Я 

МНОГО ЛЕТ НАЗАД) 
 

РЕЗЮМЕ:  
              Helicobacter bizzozeronii - бактерия, которая 
возможно              участвует в процессе развития болезней 
желудочно - кишечного тракта. Изучение её генома может 
ответить на некоторые вопросы, связанные с 
возникновением гастрита и подобных недугов. Именно 
поэтому мой обзор может нести практический смысл. 

НЕСКОЛЬКО СЛОВ О НЕЙ:  
 ЭТО ГРАМОТРИЦАТЕЛЬНАЯ БАКТЕРИЯ. ОНА НАЙДЕНА У ЛЮДЕЙ, С 
ГАСТРИТОМ, ЯЗВОЙ ЖЕЛУДКА И ПРОЧИМИ ПОХОЖИМИ НЕДУГАМИ. 
БАКТЕРИИ H. BIZZOZERONII ОБНАРУЖИВАЮТСЯ В ЖЕЛУДКАХ ИХ 
ЕСТЕСТВЕННЫХ ХОЗЯЕВ А ИМЕННО- КОШКИ, СОБАКИ, ЛИСЫ И 
РЫСИ, А ТАКЖЕ В СЛЮНЕ СОБАК. ИССЛЕДОВАНИЯ ГОВОРЯТ, ЧТО 
ДЕТИ МОГУТ ПОДХВАТЫВАТЬ ЭТОТ НЕДУГ ОТ ДОМАШНИХ 
ЖИВОТНЫХ. ОТ ЭТОГО КЛОПА МОЖНО ИЗБАВИТЬСЯ С ПОМОЩЬЮ 
ОБЫКНОВЕННОГО ИНГИБИТОРА ПРОТОННОЙ ПОМПЫ + АНТИБИОТИК. 
Helicobacter bizzozeronii относится к роду Helicobacter, 
который входит в семейство Helicobacteraceae, порядок 
Campylobacterales, класс Epsilonproteobacteria, тип 
Proteobacteria, царство Бактерии. 
Длина бактерии от 5 до 10 мкм, ширина около 0,3 мкм. 
Клетки Helicobacter bizzozeronii имеют от 10 до 20 
биполярных флагелл. 
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МЕТОДЫ: 
БЫЛИ ИСПОЛЬЗОВАНЫ СЛЕДУЮЩИЕ МЕТОДЫ РАБОТЫ С ЭЛЕКТРОННЫМИ 
ТАБЛИЦАМИ: 
●ДАННЫЕ О БАКТЕРИИ ВЗЯТЫ ИЗ ИСТОЧНИКОВ, УКАЗАННЫХ В КОНЦЕ РАБОТЫ 
●ВСЕ ДИАГРАММЫ БЫЛИ СДЕЛАНЫ С ПОМОЩЬЮ ГУГЛ ТАБЛИЦЫ(ССЫЛКА В 
ОПИСАНИИ) 
●ДЛИНЫ БЕЛКОВ БЫЛИ РАССЧИТАНЫ С ПОМОЩЬЮ ФУНКЦИИ 
“=СЧЁТЕСЛИМН” 
●РАСПОЛОЖЕНИЕ ГЕНОВ НА ДНК(ПРЯМАЯ И ОБРАТНАЯ ЦЕПИ)(2 ПУНКТ), А 
ТАКЖЕ РАСПОЛОЖЕНИЕ НА ПЛАЗМИДЕ ИЛИ ХРОМОСОМЕ(4 ПУНКТ)  БЫЛИ 
СДЕЛАНО С ПОМОЩЬЮ ФУНКЦИИ “=СУММ” 
● В 4 ПУНКТЕ С ПОМОЩЬЮ СЛОЖЕНИЯ ПЕРЕМЕННЫХ И ДЕЛЕНИЯ НА 2 
СЧИТАЕТСЯ СРЕДНЕЕ АРИФМЕТИЧЕСКОЕ 
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РЕЗУЛЬТАТЫ  
1  ГИСТОГРАММА ДЛИН БЕЛКОВ 

 
У Helicobacter bizzozeronii белки имеют длину от 72 до 8727 
аминокислот. Исходя из диаграммы можно утверждать, что в  
геноме преобладают белки длиной 100-1500 аминокислот. 
 
ОБЩЕЕ КОЛИЧЕСТВО БЕЛКОВ - 1999. 
СРЕДНЯЯ ДЛИНА БЕЛКА - 830,1 
СРЕДНЕЕ КВАДРАТИЧНОЕ ОТКЛОНЕНИЕ - 646,22 

 
 
2  РАСПОЛОЖЕНИЕ ГЕНОВ НА ДНК 

 
КРАСНЫМ ОБОЗНАЧЕНА ПРЯМАЯ ЦЕПЬ(+) 
СИНИМ - ОБРАТНАЯ(-) 
ВСЕГО БЫЛО 1999 ГЕНОВ, ИЗ НИХ 1016 НА ПРЯМОЙ, А 983 - 
НА ОБРАТНОЙ.  

С ПОМОЩЬЮ ФУНКЦИИ BINOM.DIST ПОЛУЧАЕТСЯ 0,133 , 

ЧТО ОЗНАЧАЕТ ,ЧТО ГЕНЫ ВЕРОЯТНО  РАСПОЛОЖЕНЫ 
СЛУЧАЙНЫМ ОБРАЗОМ МЕЖДУ ДВУМЯ ЦЕПЯМИ ДНК.  
 

 
 
 
 
 
 
3  КЛАССЫ БЕЛКОВ: 

 
ВОЗМОЖНО, НА ДИАГРАММЕ ВИДНО ТОЛЬКО 2 ЦВЕТА, НО ИХ 
ТАМ 3.  
ТОНКАЯ ЖЁЛТАЯ ПОЛОСКА - ЭТО РРНК - ВСЕГО ЛИШЬ 4 
ПОСЛЕДОВАТЕЛЬНОСТИ ИЗ 1999. КРАСНАЯ ЧАСТЬ -ТРНК - 36 
РАЗЛИЧНЫХ ПОСЛЕДОВАТЕЛЬНОСТЕЙ. БОЛЬШУЮ ЧАСТЬ ГЕНОМА 
СОСТАВЛЯЮТ ОБЫЧНЫЕ БЕЛКИ(СИНИЙ). 
4   ГДЕ РАСПОЛОЖЕНЫ ГЕНЫ 

 
СРАВНИВАЕТСЯ ЧИСЛО ГЕНОВ НА БАКТЕРИАЛЬНОЙ 
“ХРОМОСОМЕ” И НА ПЛАЗМИДЕ. НА ХРОМОСОМЕ 
РАСПОЛОЖЕНО В 25 РАЗ БОЛЬШЕ ГЕНОВ. 
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5  РАССТОЯНИЕ МЕЖДУ ГЕНАМИ 
НА ПРЯМОЙ ПОСЛЕДОВАТЕЛЬНОСТИ 

 
НА ОБРАТНОЙ ПОСЛЕДОВАТЕЛЬНОСТИ 

 
 
С ПОМОЩЬЮ ПОСТРОЕНИЯ ДИАГРАММ ВИДНО, ЧТО РАССТОЯНИЕ 
МЕЖДУ ГЕНАМИ ПРЕИМУЩЕСТВЕННО ОТ -50 ДО 100 
НУКЛЕОТИДОВ. ОТРИЦАТЕЛЬНОЕ ЗНАЧЕНИЕ ОЗНАЧАЕТ, ЧТО 
ГЕНЫ НАКЛАДЫВАЮТСЯ ДРУГ НА ДРУГА. 

 
 
 

 
 
 
 
 
 
  ОБСУЖДЕНИЕ РЕЗУЛЬТАТОВ 
ИССЛЕДОВАВ ПРОТЕОМ Helicobacter bizzozeronii можно 
сделать несколько выводов - предположений: 
    У этой бактерии плавное распределение длин 
белков - распространённая длина: 100 - 1500. То есть 
можно утверждать, то у Helicobacter bizzozeronii в 
геноме не преобладают белки “определённой длины” 
в амплитуде 100-200 аминокислот. 
  Гены ( с большой вероятностью) случайно 
распределены между прямой и обратной цепями. 
  3) Из 1999 белков 40 кодируют рРнк и тРНК. Все 
остальные кодируют обычные белки. 
     4) Большинство генов расположено на 
бактериальной хромосоме, и лишь небольшая часть - 
3,85 % (77 генов) - в плазмиде.  

   Сопроводительные материалы: 
Гугл таблица в которой есть все диаграммы      
Благодарности:  
-Благодарность преподавателям информатики за то, 
что научили работать с электронными таблицами.  
  
Конфликт интересов: 
Во время исследования не произошло ни одного 
конфликта. 
Список литературы:  
Небольшая статья про бактерию 
Её личная страничка на википедии 
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https://docs.google.com/spreadsheets/d/16MrBAFAyUSu_MmltvW_r2d5_pFA4z9D9W0tZcJuE9E4/edit?usp=sharing
https://www.gastroscan.ru/handbook/118/9706
https://en.wikipedia.org/wiki/Helicobacter_bizzozeronii


 

 

 


