
Nombre: Herramientas de Ciencia de Datos y Biología 2025 

 

Correlatividades:     Introducción a la Estadística y Ciencia de Datos             Carácter: optativa 

Carga horaria: 6 hs semanales -  48 hs totales 

Carreras:  Licenciatura en Ciencia de Datos 

Programa analítico del curso  

Objetivos : El principal objetivo de este curso es que los alumnos y las alumnas se familiaricen con 

diferentes técnicas de modelado estadístico (no abarcadas por otras materias del área) y  

comprendan que la elección de la misma dependerá de la naturaleza del fenómeno bajo análisis, 

de los objetivos del estudio y de las particularidades del set de datos con el que se cuenta. Cada 

técnica será presentada mediante el planteo de un problema biológico, simulando una situación 

real en cuanto a preguntas de investigación y obtención de los datos. De esta manera, los 

conceptos teóricos involucrados detrás de cada análisis se entrelazan con la aplicación e 

interpretación de los resultados en contexto. 

1-  Conceptos básicos del diseño experimental: aleatorización, replicación, control del error. 

Distintos diseños experimentales. Bases de datos: adecuación, formato, limpieza y curado. 

Exploración de datos. Datos faltantes. Tratamientos posibles. 

2- Métodos de validación cruzada. Aplicaciones. 

3- Concepto de Robustez. Regresión robusta. Aplicaciones. 

4- Métodos de regularización. Regresión Lasso. Aplicaciones. 

5- Modelos aditivos generales y generalizados. Aplicaciones. 

6- Métodos basados en árboles. Aplicaciones. 
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